
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
24641563.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFWLHFVLKKILPWLKS~~~~~~~ 
24641559.f  MHHQQRLRANGGRGGTGLGAGSGPVSGGHSPLCAHCRGQLLPHPEEPIVMALGQQWHCDCFRCSVCEGHLHNWYFEREGLLYCREDYYGRFGDACQQCMAVIT~GPVMVAGEHKFHPECFCCTACGSFIGEGESYALVERSKLYCGQCYGKRSCQPADAKARITTAGKP~~~~~MHSIRLVEIPKDATPGLRVDGVALDD 
24641561.f  MHHQQRLRANGGRGGTGLGAGSGPVSGGHSPLCAHCRGQLLPHPEEPIVMALGQQWHCDCFRCSVCEGHLHNWYFEREGLLYCREDYYGRFGDACQQCMAVIT~GPVMVAGEHKFHPECFCCTACGSFIGEGESYALVERSKLYCGQCYGKRSCQPADAKARITTAGKP~~~~~MHSIRLVEIPKDATPGLRVDGVALDD 
31240777.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CASCYNAIEP~~~EQHVAAVGQLWHAECFRCSVCDARLSSWYFEKDGLLFCRDDHWSKFGDCCQQCSQFIS~GPAMFAGDHKFHPECFRCESCKVFIGDRESYALLERSKLYWYVLTGAKNAIAPPKDRIIMSPTKQERQRIPHSIRLVEIPWSGNRSDRIRLATDDK 
6754550.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAALAGDEAWRCRGCG~~TYVPLSQRLYRTANEAWHGSCFRCSECQESLTNWYYEKDGKLYCHKDYWAKFGEFCHGCSLLMT~GPAMVAGEFKYHPECFACMSCKVIIEDGDAYALVQHATLYCGKCHNEVVLAPMFERLSTESVQDQ~~~~LPYSVTLISMPATTECRRGFSVTVES~ 
LIMK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSALAGEDVWRCPGCG~~DHIAPSQIWYRTVNETWHGSCFRCSECQDSLTNWYYEKDGKLYCPKDYWGKFGEFCHGCSLLMT~GPFMVAGEFKYHPECFACMSCKVIIEDGDAYALVQHATLYCGKCHNEVVLAPMFERLSTESVQEQ~~~~LPYSVTLISMPATTEGRRGFSVSVES~ 
6754548.m   ~~~~~~~~MRLTLLCCTWREERMGEEGSELPVCASCG~~QRIYDGQ~YLQALNADWHADCFRCCECSVSLSHQYYEKDGQLFCKKDYWARYGESCHGCSEHITKGLVMVAGELKYHPECFICLACGNFIGDGDTYTLVEHSKLYCGQCYYQTVVTPVIEQILPDSPGSH~~~~LPHTVTLVSIPASAHGKRGLSVSIDPP 
13929022.m  ~~~~~~~~MRLTLLCCTWREERMGEEGSELPVCASCS~~QSIYDGQ~YLQALNADWHADCFRCCECSTSLSHQYYEKDGQLFCKKDYWARYGESCHGCSEHITKGLVMVGGELKYHPECFICLACGNFIGDGDTYTLVEHSKLYCGQCYYQTVVTPVIEQILPDSPGSH~~~~LPHTVTLVSIPASAHGKRGLSVSIDPP 
LIMK1.h     ~~~~~~~~MRLTLLCCTWREERMGEEGSELPVCASCG~~QRIYDGQ~YLQALNADWHADCFRCCDCSASLSHQYYEKDGQLFCKKDYWARYGESCHGCSEQITKGLVMVAGELKYHPECFICLTCGTFIGDGDTYTLVEHSKLYCGHCYYQTVVTPVIEQILPDSPGSH~~~~LPHTVTLVSIPASSHGKRGLSVSIDPP 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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24641563.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TKIDVN~LTNLHIGDRILEVNGTPVSDSSVEQIDKLIRSNE~KMLQLTVEHDPVQVCRSCSQADIQRAMSASTLILPLSTSASSVEVGRERLYKTPGEQGTKARKLRQATNASTTIPPAAGATAMTQLKEKERCSSLSKLLDEQHQAQQHSAHPQLYDLSRTQSCRVVQK~ 
24641559.f  GCPTVRI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEIDVN~LTNLHIGDRILEVNGTPVSDSSVEQIDKLIRSNE~KMLQLTVEHDPVQVCRSCSQADIQRAMSASTLILPLSTSASSVEVGRERLYKTPGEQGTKARKLRQATNASTTIPPAAGATAMTQLKEKERCSSLSKLLDEQHQAQQHSAHPQLYDLSRTQSCRVVQK~ 
24641561.f  GCPTVRITDLFCNFFLWLTSMAEQCCGAPYRIDVN~LTNLHIGDRILEVNGTPVSDSSVEQIDKLIRSNE~KMLQLTVEHDPVQVCRSCSQADIQRAMSASTLILPLSTSASSVEVGRERLYKTPGEQGTKARKLRQATNASTTIPPAAGATAMTQLKEKERCSSLSKLLDEQHQAQQHSAHPQLYDLSRTQSCRVVQK~ 
31240777.i  PSGVKGVANG~~~~~~~~~~~CKSVRISEVTLNSD~LMALRVGDKVLEVNGTPVRDVPLESLQNLIEASAGKALQLTVEHDPDVVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LATAG~~~~~~~~~~~~~~GLPGCKG~~ILSASYAGTETN~~~~~~STNSLKEKERSSSMSRLLDEHRTMATG~~~GEFYDLSRTKSFRVEPK~ 
6754550.m   ~~~~~ASSNYA~~~~~~~~TTVQVKEVNRMHISPNNRNAIHPGDRILEINGTPVRTLRVEEVEDAIKQTS~QTLQLLIEHDPVPQRLDQLRLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARLPPHMQSTGHTLMLSTLDTKENQEGTLRRRSLRRSNSISKSPGPSSPKEPLL~~~LSRDISRSESLRCSSSY 
LIMK2.h     ~~~~~ACSNYA~~~~~~~~TTVQVKEVNRMHISPNNRNAIHPGDRILEINGTPVRTLRVEEVEDAISQTS~QTLQLLIEHDPVSQRLDQLRLE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARLAPHMQNAGHPHALSTLDTKENLEGTLRRRSLRRSNSISKSPGPSSPKEPLL~~~FSRDISRSESLRCSSSY 
6754548.m   HGPPGCGTEHS~~~~~~~~HTVRVQGVDPGCMSPDVKNSIHVGDRILEINGTPIRNVPLDEIDLLIQETS~RLLQLTLEHDPHDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGHGPVSDPSPLSSPVHTPSGQAASSARQKPVLRSCSIDTSPGTSSLASPAS~~~QRKDLGRSESLRVVCR~ 
13929022.m  HGPPGCGTEHS~~~~~~~~HTVRVQGVDPGCMSPDVKNSIHIGDRILEINGTPIRNVPLDEIDLLIQETS~RLLQLTLEHDPHDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGHGPVSDPSPLASPVHTPSGQAGSSARQKPVLRSCSIDTSPGAGSLVSPAS~~~QRKDLGRSESLRVVCR~ 
LIMK1.h     HGPPGCGTEHS~~~~~~~~HTVRVQGVDPGCMSPDVKNSIHVGDRILEINGTPIRNVPLDEIDLLIQETS~RLLQLTLEHDPHDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGHGLGPETSPLSSPAYTPSGEAGSSARQKPVLRSCSIDRSPGAGSLGSPAS~~~QRKDLGRSESLRVVCR~ 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIART~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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24641563.f  PQRIFRATDLVIGEKLGEGFFGKVFKVTHRQSGEVMVLKELHRADEEAQRNFIKEVAVLRLLDHRHVLKFIGVLYKDK~~~~KLHMVTEYVAGGCLKELIHDPAQVLPWPQRVRLARDIACGMSYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSMNCLVREDRSVIVADFGLARSVDAPRLPSGNMTPGGYGSGANSDAPMSPSGTLR 
24641559.f  PQRIFRATDLVIGEKLGEGFFGKVFKVTHRQSGEVMVLKELHRADEEAQRNFIKEVAVLRLLDHRHVLKFIGVLYKDK~~~~KLHMVTEYVAGGCLKELIHDPAQVLPWPQRVRLARDIACGMSYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSMNCLVREDRSVIVADFGLARSVDAPRLPSGNMTPGGYGSGANSDAPMSPSGTLR 
24641561.f  PQRIFRATDLVIGEKLGEGFFGKVFKVTHRQSGEVMVLKELHRADEEAQRNFIKEVAVLRLLDHRHVLKFIGVLYKDK~~~~KLHMVTEYVAGGCLKELIHDPAQVLPWPQRVRLARDIACGMSYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSMNCLVREDRSVIVADFGLARSVDAPRLPSGNMTPGGYGSGANSDAPMSPSGTLR 
31240777.i  AARIFRASDLVQGELLGKGFFGQVFKVTHRVTQEVMVLKELYRVDEEAQKNFLKEVAVLRSLSHHNVLRFIGVLYKDK~~~~KLHLVTEFIPGGSLKELIHDSGLPLSWAQRISFARDISSGMSYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSLNCLVRENGTVIVADFGLARIIKQPLIST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754550.m   SQQIFRPCDLIHGEVLGKGFFGQAIKVTHKATGKVMVMKELIRCDEETQKTFLTEVKVMRSLDHPNVLKFIGVLYKDK~~~~KLNLLTEYIEGGTLKDFLRSVD~PFPWQQKVRFAKGISSGMAYLHS~~~~~~~~MCIIHRDLNSHNCLIKLDKTVVVADFGLSRLIVEERKRPPVEKA~~~~~~~~~~~~~~~TTKKR 
LIMK2.h     SQQIFRPCDLIHGEVLGKGFFGQAIKVTHKATGKVMVMKELIRCDEETQKTFLTEVKVMRSLDHPNVLKFIGVLYKDK~~~~KLNLLTEYIEGGTLKDFLRSMD~PFPWQQKVRFAKGIASGMAYLHS~~~~~~~~MCIIHRDLNSHNCLIKLDKTVVVADFGLSRLIVEERKRAPMEKA~~~~~~~~~~~~~~~TTKKR 
6754548.m   PHRIFRPSDLIHGEVLGKGCFGQAIKVTHRETGEVMVMKELIRFDEETQRTFLKEVKVMRCLEHPNVLKFIGVLYKDK~~~~RLNFITEYIKGGTLRGIIKNMDSQYPWSQRVSFAKDIASGMAYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSHNCLVRENRNVVVADFGLARLMIDEKNQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDLR 
13929022.m  PHRIFRPSDLIHGEVLGKGCFGQAIKVTHRETGEVMVMKELIRFDEETQRTFLKEVKVMRCLEHPNVLKFIGVLYKDK~~~~RLNFITEYIKGGTLRGIIKSMDSQYPWSQRVSFAKDIASGMAYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSHNCLVRENRNVVVADFGLARLMIDEKGQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDLR 
LIMK1.h     PHRIFRPSDLIHGEVLGKGCFGQAIKVTHRETGEVMVMKELIRFDEETQRTFLKEVKVMRCLEHPNVLKFIGVLYKDK~~~~RLNFITEYIKGGTLRGIIKSMDSQYPWSQRVSFAKDIASGMAYLHS~~~~~~~~MNIIHRDLNSHNCLVRENKNVVVADFGLARLMVDEKTQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGLR 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~IVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEE~~~VAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~MIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
24641563.f  RSKSRQRRQRYTVVGNPYWMAPEMMKGLK~~~~~~YDEKVDVFSFGIMLCEIIGRVEADPDFMPRNSDFSLNQQEFREKFCA~QCPEPFVKVAFVCCDLNPDMRPCFETLHVWLQRLADDLAADRVPPERLLHEIET~FQEWYASSEDALSPTSQRSLNNLDELVKSAVDSEISPVEKEKENMVIKPQDIPKSPHLGKDF 
24641559.f  RSKSRQRRQRYTVVGNPYWMAPEMMKGLK~~~~~~YDEKVDVFSFGIMLCEIIGRVEADPDFMPRNSDFSLNQQEFREKFCA~QCPEPFVKVAFVCCDLNPDMRPCFETLHVWLQRLADDLAADRVPPERLLHEIET~FQEWYASSEDALSPTSQRSLNNLDELVKSAVDSEISPVEKEKENMVIKPQDIPKSPHLGKDF 
24641561.f  RSKSRQRRQRYTVVGNPYWMAPEMMKGLK~~~~~~YDEKVDVFSFGIMLCEIIGRVEADPDFMPRNSDFSLNQQEFREKFCA~QCPEPFVKVAFVCCDLNPDMRPCFETLHVWLQRLADDLAADRVPPERLLHEIET~FQEWYASSEDALSPTSQRSLNNLDELVKSAVDSEISPVEKEKENMVIKPQDIPKSPHLGKDF 
31240777.i  TAYEKPRRQRYTVVGNPYWMAPEMMRGNK~~~~~~YDEKVDIFSFGIMLCEIIGRVQADPDYLPRLPDFGLNEKVFREKFCG~QCPEPFYKIAFLCCDLNPDKRPPFHVLQGWLETMATVVALQRPI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754550.m   TLRKSDRKKRYTVVGNPYWMAPEMLNGKS~~~~~~YDETVDVFSFGIVLCEIIGQVYADPDCLPRTLDFGLNVKLFWEKFVPTDCPPAFFPLAAICCKLEPESRPAFSKLEDSFEALSLFLGELAIPLPAELEDLDHTVSMEYGLTRDSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LIMK2.h     TLRKNDRKKRYTVVGNPYWMAPEMLNGKS~~~~~~YDETVDIFSFGIVLCEIIGQVYADPDCLPRTLDFGLNVKLFWEKFVPTDCPPAFFPLAAICCRLEPESRPAFSKLEDSFEALSLYLGELGIPLPAELEELDHTVSMQYGLTRDSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754548.m   SLKKPDRKKRYTVVGNPYWMAPEMINGRS~~~~~~YDEKVDVFSFGIVLCEIIGRVNADPDYLPRTMDFGLNVRGFLDRYCPPNCPPSFFPITVRCCDLDPEKRPSFVKLEQWLETLRMHLSG~HLPLGPQLEQLERGFWETYRRGESSLPAHPEVPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13929022.m  SLKKPDRKKRYTVVGNPYWMAPEMINGRS~~~~~~YDEKVDVFSFGIVLCEIIGRVNADPDYLPRTMDFGLNVRGFLDRYCPPNCPPSFFPITVRCCDLDPEKRPSFVKLEQWLETLRMHLAG~HLPLGPQLEQLERGFWETYRRGESSLPAHPEVPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LIMK1.h     SLKKPDRKKRYTVVGNPYWMAPEMINGRS~~~~~~YDEKVDVFSFGIVLCEIIGRVNADPDYLPRTMDFGLNVRGFLDRYCPPNCPPSFYPITVRCCDLDPEKRPSFVKLEHWLETLRMHLAG~HLPLGPQLEQLDRGFWETYRRGESGLPAHPEVPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFBR  ~ATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIG~~~~~~~~~~GIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQK~~LRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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24641563.f  SPSGERLRDSMRARRRQRFLGAQEERRNLTPDTESKERALKKALKKCRPFGERGYLVDLRAGAELQLEDVRDLNTYSDVDSSCDTSLNYHDVNNLPAAQEDENTVKPGKEELLEESTNKPSNQESQHHRLAIDDMRTRLNQCRSKFEHLEEASRRNFNQSQHSMKNFFKTPPVALKMFQRLEHEAAALNGGNNCPPPPPR 
24641559.f  SPSGERLRDSMRARRRQRFLGAQEERRNLTPDTESKERALKKALKKCRPFGERGYLVDLRAGAELQLEDVRDLNTYSDVDSSCDTSLNYHDVNNLPAAQEDENTVKPGKEELLEESTNKPSNQESQHHRLAIDDMRTRLNQCRSKFEHLEEASRRNFNQSQHSMKNFFKTPPVALKMFQRLEHEAAALNGGNNCPPPPPR 
24641561.f  SPSGERLRDSMRARRRQRFLGAQEERRNLTPDTESKERALKKALKKCRPFGERGYLVDLRAGAELQLEDVRDLNTYSDVDSSCDTSLNYHDVNNLPAAQEDENTVKPGKEELLEESTNKPSNQESQHHRLAIDDMRTRLNQCRSKFEHLEEASRRNFNQSQHSMKNFFKTPPVALKMFQRLEHEAAALNGGNNCPPPPPR 
31240777.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754550.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LIMK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754548.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13929022.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LIMK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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24641563.f  TQRINQTPIFGRKNPPVAIVGQKLQHAESLEDLASSGVAKQLATPAPKRSKATATTKGGQSSNPPLFLPPSLNISVALNSNGNVTTTTNTNSSCPPSASDWLPKKHKLTLPLPSAQQQRTSSNHRLPMCNNKGKTLKPLPSRTGSQGIPASNCVSPTRSSRPGSPTKHLAQRHTAATAQRLTNAAATHQQQHQQQSSKTT 
24641559.f  TQRINQTPIFGRKNPPVAIVGQKLQHAESLEDLASSGVAKQLATPAPKRSKATATTKGGQSSNPPLFLPPSLNISVALNSNGNVTTTTNTNSSCPPSASDWLPKKHKLTLPLPSAQQQRTSSNHRLPMCNNKGKTLKPLPSRTGSQGIPASNCVSPTRSSRPGSPTKHLAQRHTAATAQRLTNAAATHQQQHQQQSSKTT 
24641561.f  TQRINQTPIFGRKNPPVAIVGQKLQHAESLEDLASSGVAKQLATPAPKRSKATATTKGGQSSNPPLFLPPSLNISVALNSNGNVTTTTNTNSSCPPSASDWLPKKHKLTLPLPSAQQQRTSSNHRLPMCNNKGKTLKPLPSRTGSQGIPASNCVSPTRSSRPGSPTKHLAQRHTAATAQRLTNAAATHQQQHQQQSSKTT 
31240777.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754550.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LIMK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754548.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13929022.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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24641563.f  RLNILSPEKVHRLGARLTDQKQKMREEAAATASSVGGAGCAAGTAAGSLNGHRTIGSSGTPNSAVGERRRRAAPSPPVRTHFNTRC  
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24641561.f  RLNILSPEKVHRLGARLTDQKQKMREEAAATASSVGGAGCAAGTAAGSLNGHRTIGSSGTPNSAVGERRRRAAPSPPVRTHFNTRC  
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6754548.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
13929022.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
LIMK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
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